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SciFinder 配列検索の概要 

  
 

2009 年 7 月 

社団法人 化学情報協会 

 
 

１．ＳｃｉＦｉｎｄｅｒ の配列情報 
 

１－１．配列情報の概要 
 

データベース名 REGISTRY ファイル 

製作者 CAS (Chemical Abstracts Service) 

概 要 
・CA に収録された雑誌論文，特許中の主要化学物質の辞書ファイル 

・現在，約 70 ％ のレコードがタンパク質，ペプチド，核酸の配列情報 

収録源 
・CAplus，CA，CAOLD に収録されている雑誌論文，特許 （54 ヶ国＋ 3 国際機関）

・GenBank からの情報 

収録期間 1957 年 ～ 現在 （一部，1957 年以前の文献由来の配列もある） 

レコード構成 物質単位 （一配列ずつ） 

タンパク質 

配列 ○ 

核酸配列 ○ 

収

録

情

報
その他 ・配列に関連する情報（生物名，配列長，特徴表など） 

・構造，分子式 （短い配列のみ） 

核酸  約 5,520 万件 

タンパク質  約 710 万件 

収

録

件

数合計  約 6,230 万件 

更新頻度 毎 日 

CAS RN 付与率 100 % 

実行方法 

・ 配列検索機能は Windows 版のみ 

 

・ Explore ボタン         から Nucleotide or Protein Sequence         を選択 

 

・ KMP (Keep Me Posted) 機能を用いて，アラート登録も可能 

核酸 ・ホモロジー検索 (BLASTn, tBLASTn, tBLASTx) 

配

列

検

索

機

能タンパク質 ・ホモロジー検索 (BLASTp, BLASTx) 

タスク １タスク （配列検索→文献検索→出力） 
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１－２．核酸配列の収録基準 

 

▼ 核酸配列の収録基準 

・ 塩基数が 9 以上の核酸．ただしプローブ，プライマーについては長さの制限はない． 

・ CAplus ファイルの特許由来の配列 

 1957 年～1999 年 9 月 ： 請求範囲および実施例でクレームされているか，新規性 

     に関与している完全配列*． 

 1999 年 10 月～ ： 特許由来の配列：特許に記載されたすべての配列*1． 

新規性の有無や記載位置は関係ない． 

*1  2005 年～：4,000 以上の配列を記載している特許の配列は収録しない． 

・ CAplus ファイルの非特許由来の配列 

1957 年～ ： 新規性に関与している完全配列* 

・ GenBank ファイル由来の配列*2 

   1957 年～2005 年 2 月 ： 未発表，不完全な残基を含む部分配列も収録 

2005 年 3 月～  ： 参照文献情報をもたない配列，および GSS (Genome Survey  

Sequence：ゲノム由来の断片配列)・EST (Expressed  

Sequence Tags： 発現配列タグ)は収録対象外となった 

*2  2007 年～：1000 以上の GenBank アクセッション番号を記載している雑誌論文の配列は収録しない． 

 

▼ 核酸配列の登録のルール 

・ 一つでも核酸塩基が異なるものは別の核酸として登録． 

・ 配列が同じであっても，化学修飾，側鎖の置換基の異なるもの，同位体で置換されたものは

別の核酸として登録 (その情報は特徴表に表記される)． 

・ CAplus ファイル由来の配列と GenBank 由来の配列は，同じ配列でも別レコードとして登録． 

・ GenBank 由来の更新前と更新後の配列は，同じ配列でも 別レコードとして登録． 

・ CAplus ファイルの 2002 年以降の特許由来の配列については，修飾基を含めて全く同一の

配列でも特許番号ごとに別レコードとして登録． 

 

▼ 収録される配列例 

  - 天然の核酸     - 調整領域 

  - 融合遺伝子と核酸     - ペプチド核酸（PNA） 

  - 遺伝子工学による遺伝子と合成遺伝子 

  - 化学修飾された遺伝子とオリゴヌクレオチド 

  - オリゴヌクレオチドプローブと PCR（複製連鎖反応）プライマー 

  - 一般的でないヌクレオチドを有する配列 

  - タンパク質または RNA 産生のためのコード情報をもつ遺伝子配列 
 

  * 完全配列とは 

   - 著者が完全だと明記した配列 

   - より大きな核酸分子に含まれ，タンパク質または RNA 産生の全てのコード情報を 

     有する遺伝子領域 

   - 開始と終了を有する遺伝子領域（プロモータ，調整領域など） 
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▼ 核酸配列のレコード例 

 

 

GenBank 由来の情報も

特許由来の配列は特許番号も

特 許 中 の 記 載 位 置
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１－３．タンパク質・ペプチド配列の収録基準 

 

▼ タンパク質・ペプチド配列の収録基準 

・ アミノ酸残基数が 4 以上のタンパク質，ペプチド 

・ CAplus ファイルの特許由来の配列 

～1987 年 ： 請求範囲および実施例でクレームされているか，新規性に関与 

    している完全配列＊． 

1988 年～ ： 上記に加え，クレームされているか，新規性に関与している部 

    分配列 (ギャップを含まないもの)． 

1999 年～ ： 特許に記載されたすべての配列*1． 

*1  2005 年～：4,000 以上の配列を記載している特許の配列は収録しない． 

・ CAplus ファイルの非特許由来の配列 

～1990 年 ： 新規性に関与している完全配列＊． 

1991 年～ ： 上記に加え，選択された雑誌由来の新規性に関与している部分 

   配列 (20 以上のアミノ酸配列でギャップを含まないもの)． 

1999 年～ ： 新規性に関与しているすべての完全配列＊，および部分配列． 

・ GenBank 由来の翻訳配列 

- GenBank の核酸配列の仮コーディング領域から翻訳したタンパク質配列． 

- Other Names には，翻訳された核酸の GenBank 番号が含まれる． 

～2005 年 2 月 ： 未発表，不完全な残基を含む部分配列も収録 

2005 年 3 月～ ： 出典のある配列のみ収録 

 

▼ タンパク質・ペプチド配列の登録のルール 

・ 一つでもアミノ酸が異なるものは別のペプチド，タンパク質として登録． 

・ 配列が同じであっても，化学修飾，側鎖の置換基の異なるもの，同位体で置換されたものは

別のペプチド，タンパク質として登録． 

・ CAplus ファイル由来の配列と GenBank 由来の配列は，同じ配列でも別レコードとして登録． 

・ GenBank 由来の配列は，1 GenBank 番号につき 1 つのレコードとして登録． 

・ CAplus ファイルの 2002 年以降の特許由来の配列については，修飾基を含めて全く同一の

配列でも特許番号ごとに別レコードとして登録． 

 

▼ 収録される配列例 

  - 天然のペプチド，タンパク質 - 融合タンパク質 

  - 多鎖タンパク質 - ペプチド金属錯体 

  - 環状ペプチド - 化学修飾されたペプチド，タンパク質 

  - 特異なアミノ酸を含む配列 - 遺伝子操作または合成で得られたタンパク質 

 

  * 完全な配列とは 

    - 著者が完全だと明記した配列 

    - 核酸配列 (AUG コドンで始まりストップコドンで終了する) から翻訳された配列 
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▼ タンパク質配列のレコード例 

 

特許由来の配列は特許番号も

特許中の記載位置
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 ２．ＳｃｉＦｉｎｄｅｒ のホモロジー検索機能 
 

２－１．検索機能の概要 

 

▼ ホモロジー検索の主なプログラム 

プログラム 概 要 

BLAST 

(ブラスト) 

Basic Local Alignment Search Tool 

最もよく利用されている．他のプログラムに比べて桁違いに高速処理できる．ギ

ャップを考慮しないため，検出感度や選択性が低いと考えられがちだが，実際

には他と比べてそれほど遜色はない． 

FASTA 
(ファストエー) 

BLAST と異なりギャップを考慮したアラインメントを行ってくれる．ギャップ付き

のアラインメントを行うとは言っても，データベースの中から候補を絞り込む段

階ではある種の近似が行われており，これによって高速化が図られている． 

Smith-Waterman 

FASTA 系列のプログラム．FASTA のように近似を行うことなく，データベース

中のすべての配列との間で忠実にアラインメントを行ってホモロジースコアを算

定する．このため，計算量は他のプログラムとは比較にならないほど膨大にな

る．近似を排して厳密に比較を行うため，進化的に離れた配列であっても，それ

が統計的に優位である限り見落とすことはないという安心感がある． 

 

▼ 核酸ホモロジー検索の検索タイプ 
 

検索タイプ 検 索 機 能 配列質問式 

 BLASTn 塩基配列の質問式に類似した塩基配列を検索 塩基配列 

 tBLASTn 
アミノ酸配列の質問式を塩基配列に翻訳して，これに類似した

塩基配列を検索 
アミノ酸配列

 tBLASTx 
塩基配列の質問式をアミノ酸配列に翻訳して，これに類似した

アミノ酸配列に翻訳された塩基配列を検索 
塩基配列 

 
▼ タンパク質ホモロジー検索の検索タイプ 
 

検索タイプ 検 索 機 能 配列質問式 

 BLASTp アミノ酸配列の質問式に類似したアミノ酸配列を検索 アミノ酸配列

 BLASTx 
塩基配列の質問式をアミノ酸配列に翻訳して，これに類似した

アミノ酸配列を検索 
塩基配列 
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２－２．検索の流れ 

 

 1. プログラムの起動  
 

Explore ダイアログボックスから Nucleotide or Protein Sequence を選ぶと，しばらくして 

Explore by Nucleotide or Protein Sequence ダイアログボックスが表示される． 

 

 

配 列 の 検 索

配 列 の 識 別 番 号 か ら の 検 索

以前と同一の条件で配列を検索

回 答 の 表 示
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 2. 配列質問式の入力  
 

Similar Sequences をクリックすると，Similar Sequences ダイアログボックスが表示される．質

問式の名称および質問式を入力し，OK をクリックする．質問式は，別のファイルから読み込むこ

ともできる．また，Similar Sequences using Sequence Identifier をクリックして，質問式を CAS 

登録番号または GenBank 番号で指定することもできる. 

   

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Program Selectionダイアログボックスが表示されるので，利用したい検索の種類を選択する． 

 

 

質問式は 

ｱﾐﾉ酸配列 

自分で質問式を入力 

（最大 50,000 残基） 

 GenBank 番号で入力 

質問式は 

塩基配列 

検索の種類 検索に使われる質問式 検索される物質 

BLASTn 塩基配列 核酸 

BLASTx 翻訳されたアミノ酸配列 タンパク質 

tBLASTx 翻訳されたアミノ酸配列 アミノ酸配列に翻訳された核酸

BLASTp アミノ酸配列 タンパク質 

tBLASTn 翻訳された塩基配列 核酸 



 - 9 - 

 3. 検索条件の設定  

核酸配列の検索を選択すると，Select Nucleotide Database Subsets ダイアログボックスが表

示される．検索する範囲を選択する．CA より収録された配列，GenBank から収録された配列，

双方からの配列が選択できる．CA からの収録配列は特許由来の配列に限定することもでき

る． 
 

  BLASTｎ               BLASTｘ               ｔBLASTｘ 

    

 

 

 

 

 

 

 

 
 
 
 
 

タンパク質配列の検索を選択すると，Select Protein Database Subsets ダイアログボックスが

表示される．検索する範囲を選択する． 
 

  BLASTp                    ｔBLASTｎ 

  

 

 

 

 

 

 

 
 

OK をクリックすると，<BLAST> Settings ダイアログボックスが表示され，その他のオプション

が設定できる．OK をクリックすると検索が実行される． 

  

 

 
 

 
 
 
 
 

 
 

配列検索を実行している間には，別の SciFinder の検索を行うことができる． 

回答件数の上限 

（最大 1,000） 
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 4. 配列検索結果の表示  
 

配列検索結果を表示するには，Explore by Nucleotide or Protein Sequence ダイアログボック

スで Result Set Manager を選択する（p7 の下図参照）．以前，自分のログイン ID を用いて実

行された配列検索の状況も確認できる．実行中の検索については，Status が Running になっ

ている．検索が終了すると，Status は Complete になる． 

  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

表示する回答をハイライトし，View Results をクリックすると，Sequence Explore Result-[質問

式名] ダイアログボックスが表示される．回答の左の＋記号をクリックすると，各配列の詳細が

表示される．なお，すべての配列の詳細は，File メニューから Print from Browser を選択すると

ブラウザ上に表示される． 

 

件数情報 

類似度分布 

アライメントの概略 

アライメントの詳細 
（類似度の高い順） 
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（配列の詳細画面例） 
 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
（すべての配列の詳細レポート例） 
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名称をクリックすると，各配列の詳しい情報が表示される． 
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 5. 配列集合・文献集合の作成  
 

Sequence Explore Result - [質問式名] ダイアログボックスで，興味のある配列にチェックを付

けた後に，Get Sequences をクリックすると配列の集合が作成される．Get References をクリッ

クすると，該当する配列を収録する文献が表示される． 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

SciFinder の配列検索は検索内容の機密を守る為に SSL プロトコルを採用している．社内の 

firewall の設定によってはそのままでは利用できない場合がある． 
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Chemical  Abstracts 収 録 分 野 （セクション一 覧 表 ） 

 

・ 生化学  

 
    １． 薬理学 
    ２． ホルモン薬理学 
     ３． 生化学的遺伝学 
    ４． 毒物学 
    ５． 農芸化学的生物調節剤 
    ６． 生化学一般 
    ７． 酵素 
    ８． 放射線化学 
    ９． 生化学の方法 
   １０． 微生物生化学 
   １１． 植物生化学 
   １２． 非ほ乳類生化学 
   １３． ほ乳類生化学 
   １４． ほ乳類病理生化学 
   １５． 免疫化学 
   １６． 発酵，工業生物化学 
   １７． 食品，飼料化学 
   １８． 動物栄養 
   １９． 肥料，土壌，植物栄養 
   ２０． 歴史，教育，ドクメンテーション 
 

・ 有機化学 

 
   ２１． 有機化学一般 
   ２２． 物理有機化学 
   ２３． 脂肪族化合物 
   ２４． 脂環式化合物 
   ２５． ベンゼン，ベンゼン誘導体，縮合ベンゼノイド化合物 
   ２６． 生体分子，合成類似体 
   ２７． 複素環式化合物（ヘテロ原子１個） 
   ２８． 複素環式化合物（ヘテロ原子２個） 
   ２９． 有機金属，有機メタロイド化合物 
   ３０． テルペン，テルペノイド化合物 
   ３１． アルカロイド 
   ３２． ステロイド  
   ３３． 炭水化物 
   ３４． アミノ酸，ペプチド，タンパク質 
 

・ 高分子化学 

 
   ３５． 合成高分子の化学 
   ３６． 合成高分子の物理的性質 
   ３７． プラスチックの製造，加工 
   ３８． プラスチックの成型，用途 
   ３９． 合成エラストマー，天然ゴム 
   ４０． 織物 
   ４１． 染料，蛍光増白剤，写真増感剤 
   ４２． 塗料，インク，関連製品 
   ４３． セルロース，リグニン，紙，その他の木材製品 
   ４４． 工業炭水化物 
   ４５． 工業有機化学製品，皮革，脂肪，ロウ 
   ４６． 界面活性剤，洗浄剤装置，工場設備 
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・ 応用化学・化学工学 

 
   ４７． 装置，工場設備 
   ４８． 単位操作，プロセス 
   ４９． 工業無機化学製品 
   ５０． 推進薬，爆薬 
   ５１． 化石燃料，誘導製品，関連製品 
   ５２． 電気化学的，放射及び熱エネルギー工学 
   ５３． 鉱物，地質化学  
   ５４． 抽出治金学 
   ５５． 鉄，鉄合金 
   ５６． 非鉄金属，合金 
   ５７． セラミックス 
   ５８． セメント，コンクリート，関連建設材料 
   ５９． 大気汚染，産業衛生 
   ６０． 廃棄物処理，処分 
   ６１． 水 
   ６２． 精油，化粧品 
   ６３． 薬剤 
   ６４． 薬剤分析 
 

・ 物理化学・無機化学・分析化学 

 
   ６５． 物理化学一般 
   ６６． 界面化学，コロイド 
   ６７． 触媒化学，反応動力学，無機反応機構 
   ６８． 相平衡，化学平衡，溶液 
   ６９． 熱力学，熱化学，熱的性質 
   ７０． 原子核現象 
   ７１． 原子核工学 
   ７２． 電気化学 
   ７３． 光，電子，質量分光学，その他の関連する性質 
   ７４． 放射線化学，光化学，写真，その他の複写プロセス 
   ７５． 結晶学，液晶 
   ７６． 電気的性質 
   ７７． 磁気的現象 
   ７８． 無機化学薬品，反応 
   ７９． 無機分析化学 
   ８０． 有機分析化学 
 
 
 
 

工学
23%

化学全般
16%

物理
15%

生命科学
13%

医学
11%

ポリマー
10%

物質科学
6%

地質学
2% 食品科学

2% 農学
2%
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Preferences 
 

SciFinder では，各種初期設定を変更することができる． 

タスクパッケージ契約の場合，デフォールトでは文献検索対象ファイルが，CAplus ファイルの

みになっている．必要に応じて MEDLINE ファイルも検索対象にすることができる． 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 
・ 配列検索を利用した後に文献情報を表示する場合は，MEDLINE に対する追加タスクはかから

ない．また，化学物質からの Explore (構造，名称，分子式，CAS 登録番号) を利用した後に，

文献情報を表示した場合も同様に MEDLINE に対する追加タスクはかからないが，その他の

検索では追加タスクがかかるので注意が必要である． 
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